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MALDI-TOF MS
NanoBioMetalNet

-  MALDI = Matrix Assisted Laser Desorption/lonization = laserova
desorpce/ionizace za ucasti matrice

- TOF = time-of-flight = pruletovy hmotnostni analyzator

- MALDI je mékka ionizaCni technika; vznikaji prevazne jedenkrat nabité
molekularni ionty [A+H]*, kde A je analyt a H je atom vodiku. To umoznuje
analyzu celych molekul proteinu, peptidu a dalSich. Jako matrice se pouzivaji
nejCastéji organické kyseliny; matrice je v nadbytku nad analytem a
absorbuje vétSinu energie laseru, po desorpci predava naboj analytu —
dochazi k ionizaci.

- TOF umoznuje rychlé méreni spekter v Sirokém hmotnostnim rozsahu
najednou a neni proto nutné délat hmotnostni sken. TOF analyzuje
hmotnosti iontu na zakladé jejich doby letu od iontového zdroje k detektoru.
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http://prescottbiochem09.wikispaces.com/How+does+MALDI-TOF+work%3F (cit. 3.10.2013) Schéma TOF analyzatoru z navodu k Bruker ultrafleXtreme MALDI-TOF/TOF



The new ultrafleXtreme
MALDI-TOF/TOF by Bruker NanoBioMetalNet

2 kHz smartbeam™ || laser v TOF médu a 1 kHz v TOF/TOF mdodu

umoznuje zaostfit laserovy paprsek na do pruméru az 10 ym — to je vhodné
pro MALDI Imaging a jeho vysoké prostorové rozliSeni

rozliSeni az 40000 a presnost urCeni hmotnostil ppm

unikatni metoda samocisténi iontového zdroje pomoci infraCerveného laseru
(jiny laser nez je pouzity pro ionizaci) — zvySuje zivotnost a udrzuje potrebny
vykon pfistroje

Fotky pfistroje ultrafleXtreme v celku a po otevreni krytu



K ¢emu se MALDI-TOF
pouziva? NanoBioMetalNet

1) Analyza celych biomolekul

Intens. [a.u.]
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Kalibra¢ni smés peptidu s pfiblizenym ACTH clip 18-39 zméfena v reflektorovém pozitivnim modu.




K ¢emu se MALDI-TOF
pouziva? NanoBioMetalNet

2) PMF = peptide mass fingerprinting = peptidové mapovani

- lzolovany protein je prfed analyzou Stépen napf. trypsinem a poté je smeés
Stépu nanesena s matrici HCCA (a-kyano-4-hydroxyskoficova kyselina) na
MALDI destiCku.

- Po naméreni hmotnostniho spektra probehne srovnani namérenych dat s
daty v proteomické databazi (napf. SwissProt) napf. pomoci software
MASCOQOT. V pfipadé Mascotu nam definuje pravdépodobnost urCeni tzv.
log(score), ktery kdyz je = 70, tak poukazuje na to, ze dany vysledek je
signifikatntni na zvolené hladiné pravdépodobnosti
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Hmotnostni spektrum trypsinovych §tépl lysozymu C a nasledna identifikace lysozymu pomoci MASCOTu.



K ¢emu se MALDI-TOF
pouziva? NanoBioMetalNet

3) Identifikace bakterii pomoci MALDI BioTyper™

Intens. [a.u.]
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Hmotnostni spektrum zlatého stafylokoka



K ¢emu se MALDI-TOF
pouziva? NanoBioMetalNet

4) MALDI MS Imaging a dalSi
- MALDI zobrazovaci hmotnostni spektrometrie. Analyzuje se prostorova
distribuce analytd v fezech rlznych tkani.

Principle of MALDI MS Imaging
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http://edge.rit.edu/content/P08043/public/Home (cit. 3.10.2014)



Analyza metaloproteinu

NanoBioMetalNet

- Pomoci MALDI-TOF muzZeme analyzovat napf. i metalothioneiny
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Shrnuti
NanoBioMetalNet

- MALDI-TOF je vhodna metoda pro Siroké spektrum analyz biomolekul.

-V nasi laboratofi se uspésné pouziva pro identifikaci bakterii a jejich zmén,
peptidové mapovani riznych proteint, analyzu metalothioneint a dalSich.

- Planuje se pouziti MALDI Imagingu po koupi MALDI ImagePrep pfistroje.
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